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Consiliul de Administraţie al Universităţii din Oradea-spre avizare 

Senatul Universităţii din Oradea - spre aprobare 

Re/ëriźor la înfrinţarea, recrutarealselecţia, angajarea şi salarizarea personalului încadrat cu 

contract individual de muncă pe perioadă determinaźă pe posturi în afara organigramei, în cadrul 

proiectełor jinanţate din fonduri europene nerambursabile în vederea realizării proiectului cu titlul 

Dezvoltarea Cercetării Genomice în România (ROGEN), 

În conformitate Procedura operaţională a Univers ităţii din Oradea privind înjiinţarea, 
recrutareaselecţia, angajarea şi salarizarea personalului încadrat cu contract individual de muncă pe 
perioadă determinată pe posturi în ąfara organigramei, în cadrul proiectelor jinanţate din fonduri 
europene nera,nbursabile aprobată prin OMEC 3582 din 20.03.2025, vă supunem avizării - aprobării 
următoarelor documente: 

- Nota justificativă pentru înfiinţarea posturilor vacante în afara organigramei în vederea realizării 
proicctului cu titlul Dezvoltarea Cercetării 3enomice în România (ROGEN), cod proiect: 324809 

- Organigrama structurii proiectului cu titlul Dezvoltarea Cercetării Genomice în Romônia (ROGEN), cod 
proieet: 324809; 

- Statul de funcţii structurii proiectului cu titlul bezvoltarea ercetării Genomice în România (ROGENÖ), 
cod proiect: 324809: 

- Fisele posturilor vacante din cadrul structurii proiectului cu titlul oezvoltarea Cercetării Genomice în 
România (ROGEN), cod proiect: 324809 

Solicitarn propunere proiect 
Prof,univ.dr, habil Jurca Maria claudia 
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NOTA JIJSTIF1CATIVĂ 
pentru înfiinţarea posturilor vacante în afara organigramci 

în vederea rcalizării proiectului cu titlul 
Dezvoltarea Cercetării Genomice în România (ROGEN) 

cod proiect: 324809 

In conformitate cu prevederilc: 
- Regulamentul-cadru privind criteriile PC baza cărora SC stabileste procentul de rnąjorare 

salarială pentru persoanele prevăzute Ia art l 6 alin. (1) i (2) din Legea-cadru nr. l 53 20 I 7 
privind salarizarea personalului plătit din fonduri publice, precum i condiţiile de înfiinţarc 
a posturilor în afara organigramei în cadrul instituţiilor şi sau autorităţilor publice care 
irnplementează proiecte îinanţatc din fonduri europene neranibursabile i sau prin 
Mccanismul de redresare i reiilicnţă, din l 5.03.703 

Având în vedere: 
Procedura operaţională privind lnfiinţarca. recruturet selecţia. angajarea i salari,area 
personalului incadrat cu conlract individual de muncă pe pci oada deteiniinată pe posturi 

în afara organigrameí, în cadrul proiectelor finanţate din fonduri europene nerarnhursahile 
-SI AQ P0 DGA 08; 
Ordinul Ministrului Educaţiei şi Cercetării 3582 din 20.03.2025 
G/iidułui $olicilanlului condiţii generale vi condiţii speci/ice aferenĺe proiecželor in 
cadnd cămra au fosĺ aprobare proiecíele cuflnanţare nerwnbursabilă; 
Contractu/ de finanţare nr 96006.117.12.2024 încheiat între Universitatea din Oradea $ 
UMF Caroi Davila 8ucureti aferent proiectu/ui Dezvoltarea Cercetării Genomice în 
România (ROGEN), cod proiect: 324809 penoada de derulare 17.12.2024-16.12.2029 
(60 luni,) Luând in consideraie urmatoarele. ,ĺ 

DE 

25. MÂR. 2025 

preşedinte. 
ConLunV.dr 
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În urrna evaluării posturiloľ existcnte şi a necesarului de resurse umane sc constată 

imposibilitaĺea personululuż incudrat pe po5žurile prevăzu(e în organigramč de ci prelua 

curibnţii stipi/inenlare; 
Cheltuiclile cu salariile directe i sau indirecte personalulul încadrat în afara organigrarnci. 

pe toată durata de irnplcmentare a proieciului. sunt prevăzutc în hugetul aprobat al 

proiectului şi se suportă din titlul de chcltuieli din care estc linanţat proiectul. 
Ohicctivul general al proicctului: ROGEN este un proiect strategic prevăzut în 
Prioritatea 5. Abordari inovative in cercetarea din domeniui medical în cadruĺ Programuiui 
Opera ţional Sănătate 2021-2027, care are următoare/e tipuri de actiuni eligibile (AE): 
Reatizarea de activităţi de CDi în genomică, bioinformatică $ alte tiinţe omice $ 
vaiorificarea rezuitatelor produse prin integrarea acestora în sistemut naţiona/ de sănătate 
ş pilotarea testării genomice în regiunite mai puţin dezvo/tate (AEI) Crearea genomuiui 
naţionai de referinţă, dezvottarea bazei de date genomice naţiona/ă ş procesarea datetor 
genomice pentru stocarea ş uti/izarea în siguranţă a datelor $ informaţiilor rezuitate, în 
vederea îmbunătăţirii preventiei $ diagnosticării în cancer, boli ram $ alte afecţiuni 
constderate prioritare ia nivel naţionai şi European (AE2 ea iz ea de activiiaţi CD 
pentru prevenirea, detecţia precoce si menţinerea unei caiităţi a vieţii în afecţiuniie 
prioritare vizate precum cancer, bohle cronice netransmisibile, inciusiv predictia timpurie 
cu ajutoru/ biomarkeriior, identificarea de coreia ţii între datele de imagistică medica/ă 
(radiomică) $ date mo/ecuiare (genomică $ proteomică) cu ajutorui platformeior de 
inteiigenţă artificia/ă (AE3) Activităţi de cercetare care imp/ică studii de genomică 
funcţională pentru o mai bună înţeiegere a mecanisme/or moiecu/are impticate în 
patoiogiiie asociate cu variante cu semnificae ctinică incertă în vederea clasificării ş 
exptoatării acestora în scopuri diagnostice I terapeutice (de exempiu: oncogenomică, 
cardiogenomică, genomica in boli infectioase etc.) (AE4) Dezvoitarea metodelor de 
transiatare rapidă în medicina geonomică naţionaiă inc/usiv prin evaiuarea tehnoiogüior 
.şi a testeior, asigurarea caütăţi e/aborarea standardeior, proceduriior si metodologiiior 
asociate (AES) Dezvo/tarea capacităţii de CDi prin adaptarea infrastructurii naţionaie de 
CDi în domeniu/ genomici pentru, secventierea, stocarea, pre/ucrarea, anaiiza datelor 
genomice obţinute, gestiunea volumeior mari de date (data sharing) ciinice ş biologice 
de calitate şi integrarea acestora cu iniţiativeie europene simi/ar (AE6) Pregătirea 
entităţilor partenere pentru des făurarea activităţii de cercetare funcţionalizarea reţeiei 
naţionale de cercetare genomică în medicină formată din cei putin 19 parteneri pubĺici si 
un partener privat (iMM selectat după depunerea fiei de proiect) respectiv crearea unor 
proceduri de lucru unitare Dotarea cu aparatură, instrumente, echipamente pentru 
cercetare într-un mediu adecvat În primeie 12 luni se vor desfăura proceduriie în vederea 
achiziţionării/dotarea cu echipamente af/ate în core/are cu activităţi/e de CDI pentru lider 
si parteneri. Experţü I cercetătorii cu expertiză din echipa de implementare vor stabiii 

cerin ţeie tehnice pentru echipamentele ce vor fi achizitionate, astfei încât să se asigure o 
abordare integrată, compatibilă si unitară a tehnologiilor. Achiziţia de echipamente 
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destinate tehnologiilor avansate de secvenţiere: secvenţiere ARN/ADN i bioinformatică 
Achiziţia de active necorporale: aplica ţii informatice şi Iicenţe Achiziţia de echipamente 
destinate activităţii de biobancare, dezvoltată de către 5 partener pentru a crete 
capacitatea de stocare de probe biologice, Vor fi implementate tehnologii digitale de 
automatizare a activităţilor în cele 5 biobănci de probe biologice, Acestea vor fi 
interconectate, interoperabile i integrate cu sistemele software de gestionare a 
informaţü/orde laborator, de monitorizare a parametrilor$ cu echipamentele de cercetare 
Achiziţia de consumabile: lncă din prima Iună a proiectului, în paralel cu activităţile de 
achiziţie de echipamente, partenerü care deţin deja echipamentele necesare or demara 
achiziţia de reactivi i materiale consumabile necesare activităţilor de 00?. Derulare de 
activităţi de cercetare pe teme CD/: Activitatea de CDI cu ponderea cea mai mare este 
cea de crearea genomului de referinţă naonaI prin secvenţierea a cei putin 5000 de 
genomun provenind de Ia voluntari, persoane prezumtiv sănătoase. in prezent, medicii i 
cercetatorii din România interpretează rezultatele anal/zelor genetice folosind baze de 
date de referinţă ale genomului care nu includ datele genomului rezidenţrlor români. 
Partenerii se vor organiza in 12 centre de recoltare localizate în lasi, Constanta, Bucuresti 

( 2 centre) Timioara Cluj, Oradea, Targu Mures, Braov, Sibiu si un centru mobil. n 
aceste centre se va realiza primirea pacienţilor, înregistrarea, obţinerea consimtământului 
(semnat electronic/fizic); inregistrare electronică; măsurători (TA, greutate, etc) recoltare 
probe $ prelucrare primară ( centrifugare, conservare), Această activitate va începe pnn 
asigurarea Iogisticii de înrolare a pacienţilor, stabilirea de proceduri pentru prelucrarea 
standard a eşantioanelorşi a datelor, Probele de sânge (eantioane) de /a toţi participanţii, 
precum ş informaţiile din chestionarul privind sănătatea vor fi codificate, înlocuind datele 
personale cu un cod unic Cele 12 centre vor transmite probele Ia nivelul celor 3 biobănci 
localizate in Bucuresti, Craiova $ Cluj, unde vor fi stocate pe o Iungă durată $ vor fi 
accesate numai pentru cercetări care respectă consimţămăntul informat obnut de Ia 
participant. După achiziţtionarea secvenţiatoarelor se va realiza activitatea de secvenţiere 
WGS short reaď i/ong reaď Principalul rezultat aI activităţii este o colec ţie de ADN 
genomic de înaltă calitate $ stocarea sa adecvată la temperaturi scăzute, precum I o 
bază de date cu descrieri antropometrice, fenotipice, genotipice $ ale stăni de sănătate. 
In mod similar, în segmentul de proiect axat pe boli (patologii), genomul de refennţă va fi 

utilizat pentru studierea mecanismelor care stau Ia baza bolilor complexe comune, în 
diagnosticarea unor patologii (cancer, afecţiuni cardiovasculare, boli rare, boli 
infecţioase,tumori endocrine etc). În cazul cancerului acesta va ajula Ia idenlificarea 
mutaţiilor somatice cauzatoare de boala, care stau din ce în ce mai mult la baza terapülor 
ţintite, În acest sens s-au prioritizat in ROGEN următoarele direcţii de cerc etare: 
oncogenomică boli rare, cardiogenomică, boli infecţioase farmacogenomica, 
nefrogenomică 

obicctivcle specificc ale proicctului: OS i, Dezvoltarea capacităţii de 001 în domeniul 
genomicu prin crearea reţelei naţionale de cercetare genomică in medicină si dezvoltarea 
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infrastructurii naţionate de secvenţiere, a retelei naţionale de biobănci, de stocare i 
procesare securizată a volumelor mari de date genomice şi fenotipice, a standardelor 
aferente, ş facilitarea accesului /a aceste tehnologii avansate atât pentru cercetătorii din 
mediul publíc, cât $ pentru cei din mediul privat (acţiune vizată prin AEI,AE2, AE5 $ AE6). 
OS 2. Realizarea de actívităti de CDI, precum proiecte pilot de prevenire ş detec ţie 
precoce $ studü de genomică funcţională, prognosticul şi tratamentul personalizat precis 
în afecţiunile prioritare vizate precum cancer, boli rare, boli infecţioase, patologii 
cardiovasculare ş patologii neurologice (acţiune vizată prin AEI, AES ş AE4) OS 3. 
Transferul rezultatelor cercetării genomice în sistemul naţional de sănătate, prin reţeaua 
naţională de cercetare genomica în medicină, pentru îmbunătăţirea calită ţii serviciilor 
medica/e prin valorificarea rezultate/or obţinute în cadrul activităţilor de cercetare derulate 
în patologii precum cancer boli infecţioase, boli rare, patologu cardiovasculare ş 
neurologice (răspunde acţiunii vizate prin AE3, AE4 şi AE5 

Acti ităţile proiectului: 
Activitate: A.1, Activităţi de modernizare infra structuri de cercetare si achizitie de 
echipamente în Iegatura directa cu activităţile CDI 
A.1.2. Achiziţia de hardware $ software necesare activităţii de CDi, inclusiv 
platforme de inteligenţa artificiala. Modul de cercetare va fi modul predominant (i e in 
termeni de resurse) de utiĺizare a infrastructurii IT si a datelor in cadrul UMFCD JCDG si 
reteaua nationala ROGEN, Acest mod va folosi cu precadere datele anonimizate ale 
subiectilor, dar va necesita de asemenea integrarea datelor demografice cl,nice si 
genetice. In rea/izarea obiectivelor ROGEN, va fi de asemenea necesara descarcarea 
IocaIa si anatiza unor date genetice si /sau clinice, colectate de tert si sub incidenta unor 
reguli stricte de acces. Astfel trebuie asigurata indeplinirea tuturor conditiilor si termene/or 
aferente procesarii datelor terte, In mod curent, obiectivele cercetarii -ROGEN vor 
necesita: • procesarea individuale # procesarea datelor genetice pentru identificarea 
corecta a diverselor tipuri de varianti/transcripti!etc. ai fiecarei probe # procesarea datelor 
de imagistica medicala, patologie, etc, in vederea identificarii unor elemente/feater-
uri!masuratori relevante. • agregarea datelor sau a rezultatelor procesarii individuale 
pentru cohort mari de indivizi # compararea inter-individuala, Ia nivel de cohorta, a 
caractensticilor genetice/transcriptomice/imagistice/etc, in vederea identificarii unor 
diferente semnificative, testarea unor ipoteze, modelarea unor relatii, etc. Cluster HPC 
Procesare Genomică dezvoitat de catre beneficiar UMFCD Platforma High perfonnanLe 
Computing (HPC) şI Big Data, securizată, pentru stocarea, analiza ş interpretarea datelor 
generate de platforma de secvenţiere, împreună cu datele clinic corespunzătoare 
(bioinformatică), referitoare Ia toate nivelurile de analiză a genomului. Plat formă IT 
securizată, de mare capacitate, performantă, pentru stocarea, analiza si interpretarea 
datelor generate de platforma de secventiere împreună cu datele clinice corespunzătoare 
(bioinformatică), referitoare Ia toate nivelunle de analiză a genomului - Nodul IocaI ICDG 
Acesta va asigura buffer-ul necesar de stocare si procesare necesar unei actiyitati de 
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secventiere whole-genome sustinute i alte tipuri de secvenţieri, pe durata proiectului si in 
sustenabilitate, De asemenea7 va servi drept nod de prototipare dezvoltare si pilotare a 
analizelor genomice vizate analize secundare de procesare modele statistice de 
asociere genomica si cercetare in general precum si pilotarea modelelor complexe de 
inteligenta artificiala, In acest scop ICDG va construi un nod local de HPC cu urmatoarele 
specifica ţii de bază: -250 fire de procesare CPU pentru calcul + noduri de control 
minimum 5GB memorie RAMperfirde procesare -IPB de stocare temporara sipe termen 
mediu -8 placi grafice pentru procesare GPU In plus, nodul ICDG va fi dezvoltat in 
conformitate cu normele europene $ naţionale pentru securitate cibemetica si protectie a 
datelor cu caracter personal. Nodul ICDG va putea fi utilizat pentru partajarea securizata 
a datelor in cadrul retelei ROGEN si fi accesibil tuturor partenerilor pentru asigurarea 
activitatilor de analiza ROGEN, in masura capacităţii. Tehnologii digitale de automatizare 
a activităţilor în cele 5 bio bănci care să fie complet integrate cu sistemul software de 
gestionare $ management aI informaţiilor de laborator (LIMS) (sistem integrat Ia care vor 
avea acces partenerii care realizează activităţi de bancare specimene $ colectare de alte 
date paraclinice) Lista celor mai relevante echipamente achizitionate. -š-Infrastructura 
Centru de Date ROGEN +Echipamente TIC pentru Centrul d Date u i t de secuntate 
cibernetică integrat, cu instalare $ punere în funcţiune +Terminale PC de performanta 
ridicata +Servere capacitate stocare date date si programe de analiza WOS. 
A.Ĺ1. Achiziţia de echipamente în Iegătură directă cu activitaţile CDÍ 
Infrastructura naţională de genomică va include: Piatformă de secvenţiere ADN $ ARN 
pentru diagnosticul în vitro de mare capacitate, care generează date pentru secvenţierea 
întregului genom (WGS), secvenţierea între gului exom (WES), secvenţierea întregului 
metagenom (WMS), secvenţierea completă a transcriptomului (ARN-seq), secvenţiere 
single-cell, precum $ alte analize medicale $ genomice, precum cele legate de 
epigenomică; Cele mai importante echipamente ce se vor achiziţiona prin proiect sunt 
următoarele: Biobănci cu probe biologice (lichide, tisulare, acizi nucleici): Achiziţia de 
echipamente necesare pentru înfiinţarea a cinci biobănci (trei pentru probe de la subiecţi 
prezumtiv sănăto$ ş două pentru probe de la pacien ţii cu patologii) Ia instituţiile partenere 
în care vor fi stocate probele biologice, Partenerii implicaţi în activităţile de biobancare 
pentru probele de la pacienţi prezumtiv sănăto$ sunt: UMF Craiova, UMF CIuj Napoca, 
ICDG. Partenerü implicaţi în activităţile de biobancare pentru probele de Ia pacien ţii cu 
patologii sunt: lC Funden IVN. Lista celor mai relevante echipamente achizitionate: 
+Sistem automat de culturi celulare si imagistica pentru sferoizi si organoizi + Sistem de 
secvenţiere pnn sinteză de volum mare ş performanţă înaltă, specific pentru analiza 
genomurilor întregi +Sistem LC-MS/MS pentru analiza proteomică sau multiomică alcătuit 
din spectrometru de masă de înaltă rezolu ţie +Aparat de secventiere de sinteza de noua 
generatie, capabil de executat secventierea intregului genom minim 4 probelrun +Sistem 

Lichid Cromatograf cuplat cu Spectrometru de Masă Triplu Cuadrupol cu Trapă Ionică 
(LC-MSIMS) +Sistem de secvenţiere genomică i epigenomică de Iungimi extinse de citire 
pentru analize complexe genomice si epigenomice +Aparat de secventiereýe sinteza de 
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noua generatie, capabil de executat secventierea intre gu/ui genom minim 4 probeĺrun 
(coverage minim 30X), exom minim 40 probelrun (coverage 100X) sau transcnptome 
minim 32 probelrun, secventiere de tip Sing/e-cell RNA, ChIP-seq, metagenomica sau 
secventiere pentru metilare. +S,stem de secventiere prin tehnologia de sinteza de tip 
NextSeq 2000 sau echivalent +Sistem de secvenţiere prin sinteză de capacitate medie si 
capabiIităgi microarray +P/atforma de imagistica multiomica spatiala pe sectiuni de tesut 
inclus parafina. +Ecograf ultraperformat pentru cercetare cu soft-un de ana/iza si 
postprocesare +Scanner de lame histologice, ce include: magnificatie optica de 45x 90x 
rezoluţia pixe/ilor 0.242 I 0.121 (pm/pixel), +Statie de pipetare automata, careinclude 
integrat ThermoMixer, modul termic i toate instrumentele accesonile si consumabi/ele 
necesare pentru pregătirea bibliotecii NGS. +Analizor genetic de noua generatie cu 8 
capilare (36 cm si 50 cm) +Sistem de secventiere San ger pnn electroforeza capi/ara - cu 
8 de capi/are ýSistem de secventiere prin sinteză de tip MiSeq Dx I/Iumina I specific pentru 
analize specifice de deta/iu (secventiere tintita)-, sistem aprobat FDA, cu marcaj CE + 

Sistem de secventiere prin sinteză de tip MiSeq DxII/umina I specific pentru ana/ize 
specifice de detaliu (secventiere tintita)- system aprobat FDA, cu marcaj CE +Statie de 
pipetare automata, care include integrat ThermoMixer modul termic şi toate 
instrumentele,accesoriile i consumabslele necesare pentru pregatirea bibliotecii N&S. 
IntervaI de volum de Ia 0,2 /a 1.000 IJL + Statie de pipetare automata care include integrat 
ThermoMixer, modul termic $ toateinstrumenteleaccesorii/e ş consumabi/ele necesare 
pentru pregătirea bib/iotecii NGS. 
Activitate: A.2. Realizarea de activităţi de CD( in genomica, tiinţe omice, 
bioinformatică $ biotehnologie si valorificarea rezultatelor 
A.2.1. Determinarea genomului de refeťinţă pentru popuIaţia prezumtiv sănătoasă 
din România, dezvoitarea bazei de date genomice Depunerea a 2 cereri de brevete - 

ap/ica ţii ale genomicii în cercetarea I clinică medica/ă Publ;carea a 30 de articoĺe din 
domeniul genomicii Stabilirea popu/aei ţintă prin activitaţi de cercetare in epidemiologie 
genomică, a strategiilor $ iniţiative/or de identificare, mobilizare şi recrutare a 
participanţilor Participanţi: Responsabit: UMFCD ICF, ICDG UMFIH UMFGP UMFST, 
UMFTI ULBSIBIU, UOC. Recrutarea participanţi/or in studiu (ce/ puţin 5000) cu 
respectarea prevederi/or legale referitoare Ia participarea subiecţilor umani Ia studii de 
genomică (ex. anonimizarea datelor) Panticipanţi: UMFCD /CF ICDG, INE, UMF/H, 
UMFCV, UMFGP, UMFST, UMFT, UORADEA ULBSIBIU, UO UNITBV Se vor 
organiza 12 centre de recoltare primara de probe se va obtine consimţămăntului informat 
de Ia pacient si se vor preteva probe de Ia ce/ puţin 5000 de subiecţi prezumtiv sănăĺoi 
Ulterior, o parte de probe vor fi folosite pentru analiza de biomarkeri, iar altele vor fi stocate 
în cele trei biobanci, asigurând o distribu ţie teritoria/ă Ia nivel national, Co/ecţia noastră de 
genomuri va respecta IegisIaţia reĺevantă, inclusiv: Declaraţia de /a Helsinki, principiile 
Convenţiei de Bioetică de /a Oviedo (Oviedo) cu scopul pnncipal de a proteja indiviz,i 
împotriva exp/oatării care decurge din tratament sau cercetare Regulamentul general 
privind protecţia datelor aI UE 20161679 Realizarea -•-,y ectarea de 
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informatii potent;al legate de sănătate. Participanţi: ICDG rea izarea azei de date), I 
INE, UMFIH, UMFCV, UMFGP, UMFST, UMFT, UORADEA, UOC, ULBSIBIU, UNITBV 
(vor participa Ia completarea de chestionare autocompletate si intetviuri măsurători fizice 
bazale iar împreună cu ICDG vor contribui Ia integrarea cu datele genomice pentru 
ident,ficareaunor profiluri cu risc ridicat Ia pato/ogii complexe. Partenerii vor obţine 
aprobarea necesară de Ia comitetul IocaI i/sau naţional de etică relevant. Pentru 
secventierea NGS, vor fi organizate formularele corespunzătoare de consimţământ 
informat, precum .si asigurarea participanţilor Ia studiu, conform recomandărilor UE. 
Urmărirea Ion gitudinală, prospectivă, a unui Iot de studiu Participanţi: Responsabil: 
UMFCD; ICDG, UMFIH, UMFCV, UMFGP, UMFST, UMFT, UORADEA, UOC, ULBSIBIU, 
UNITBV, Se va urmări Ion gitudinal un Iot selectat din cohortă genera/ă, atât în perioada 
de implementare a proiectului, cât i ceI puţin 5 ani de /a finalizarea proiectului pentru 
determinarea scorului de risc poligenic pentru patologii re/evante pentru ceI puţin 500 de 
subiecţi se va realiza evaluarea completa a statusului c?inic ş a funcţiei cardiovasculare. 
VaIidareai optimizarea proceselor de Iucru pentru secvenţierea WGS. Participanţi: 
ResponsabiL ICDG; UMFCD, ICF, UMFT. Partenerii nominalizaţi vor des făura activităţi 
de secvenţierea între gului genom uman (WGS) short read» (la o adâncime de minim 30X) 
si long reaď a probe/orpre/evate (Iot de studiu 100) (UMFCD ICF UMFT) prin validarea 
i optimizarea proceselor de Iucru (ICDG) Secvenţierea între gului genom uman (WGS) 
shon reaď (Ia o adâncime de minim 30X) ş long reads a probelor biologice prelevate 
de Ia populaţia ţintă (Iot de studiu 5000: minim 3000 pentru secvenJiere short read, 
respectiv minim 2000 pentru secvenţiere ,,short ş ,,Iong reaď) Participanţi:ICDG; 
UMFCD Analiza bioinformatică a datelor generate de secvengiere WGS pentru 
determinarea genomului nagional de referinţă Participanţi: ICDG; ICF, IBAR, 
UMFCV, UMFT, UMFCD, UB, UNITBV Analiza bioinformatică va descrie frecvenţa, 
structura haplotipică a variantelor genetice identificate (ICDG, IBAR, UMFCDV, UB, 
UNIVTB) .şi core/aţia alelică a variantelor genomice identificate (ICDG, IBAR ICF). De 
asemenea, se va realiza analiza genomică comparată stratificată Ia sub-populaţiile din 
România (ICDGJ UMFCV, UMFT, UMFCDJ UB, UNITBV). Partenerul IBAR va realiza 
analiza genomica comparativa stratificata pentru diferite subpopulatii din Romania 
(centenari /nonagenari/control, indivizi cu trasaturi familiale de Ion gevitate ridicata sau cu 
antecedente heredocolatera/e asociate imbatranirii); Dezvoltarea de pipeline-uri 
b,oinformatice pentru procesarea datelor de secvenţiere $ ana/iză. Participanţi: IODO; 
ICF, IBAR UMFCV, UMFT, UORADEA, UNITBV InstrumenteIe dezvoltate vor include 
anal;za secundara, de identificare a variantilor NGS precum şi adnotarea vanantelor 
potenţia/ patogene sau asociate cu diverse irasaturi fenotipice. Asigurarea alinieiu şi 

interopera bilită ţii datelor genomice din genomul de referinţă naţională cu datele generate 
Ia nivel europeanm Participanţi: ICDG, UMFCD, UNITBV, UMFT, IBAR. Alinierea i 
interoperabilitatea vor viza varianţü genomici raportaţi ş formatu/ în care acetia sunt 
raportaţi, modul în care aceti varianţi pot fi interogaţ precum ş alte funcţii 
similarestabilite Ia nivel internaţional (Giobal Alliance for Genomi 

.. 

ealth) si 
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European (1+ Mi/lion Genomes). Parteneru/ IBAR va rea/iza ana/iza modificarilor de 
metilare in raport cu varsta; Validarea si personalizarea ceasului de metilare in imbatranire 
(methylation aging clock) pentru populatia din România Formatul $ modurile de acces 
pentru aceste date, vor fi realizate în cadru/ ROGEN, pentru utilizarea în Reteaua 
Natională de Cercetare Genomică în conformitate cu P/anul naţional de datgenomice, 
conform SNS 2023 2030, i în acord cu asigurarea accesu/ui de deschis /a datele $ünţifice 
rezu/tate, Se vor crea astfe/ premisele pentru asigurarea durabiiită ţii proiectului prin 
continuarea participărü Romaniei Ia iniţiativele europene. Generarea hărţii epigenomului 
în populaţia românească prin caracterizarea variaţiei interindividuale a metilării ADN $ 
corelarea epigenomului cu trăsături/e fenotipice Participanţi: ICDG; IBAR, UMFT, JVB 
Caracterizarea variaţiei ,ntenndividuale a metilării ADN-ului în populaţia românească $ 
generarea hărtii epigenomului uman în popuiaţia românească utilizând metilarea ADN-
ului întregului genom .şi evaluarea elementelor transpozabiĺe în cadrul popu/aţiei 
româneti incluzând $ popuia ţii minoritare din România Se va identifica compoziţia tipului 
de celule în sânge pentru fiecare subiect .şi se va determina statusul imun, Se vor identifica 
regiuniie cu variabilitate epigenetică în popula ţie ş caracterizarea acestora üąclusiv 
asocierea de semnături epigenetice cu fenotipuri, în popu/aţie, Studii de cercetare în 
genomică populaţiona/ă cu reĺevanţă pentru diferitelor grupun regionale din Romănia 
Participanţi. ICDG, INE, UMFT, ULBSIB/U Evaluarea structuni genom,ce ş a diversită ţii 
fenotipice a difentelor grupuri regionale etnice minoritare din România, precum 
minontatea Roma, din perspectivă demografică şi a adaptărilor evoiuţioniste ca produs aI 
admixtiunii populaţiűor din trecut in diferite penoade preistorice ş istorice, $ investigarea 
trăsăturilor de interes prin genotipare suplimentară Studiul originii $ componentelor 
preistorice şi istonce ale populatiilor din Romania Studiu despre impactul trec utului 
evolutionist asupratrasaturilor rele ante din punct de vedere medical astăzi care se va 
realiza pentru populaţiile din Romania Participanti UMFCV iCDG 
A.2.2. Desfaurarea de activitaţi de cercetare $ dezvoltare în genomică, 
bioinformatică şÎ alte tiinţe omice $ valorificarearezultatelor în patologii: cancer, 
boli rare, boli infecţioase, boli cardiovasculare,boli ale aparatuĺuireno-urinar 
Depunerea a 2 cereri de brevete $ publicarea a 50 de artico/e din domeniu/ genomicii 
Detectarea precoce a cancerului I monitorizarea în timpul terapiei (cancer hepatic, 
digestiv, renourinare, sân, colorectal, pu/monar, gastric, neuroendocrin, sau alte tipuri de 
cancere) folosind metode minim invazive, inciuzând şl biopsia Iichidă (cell-freeDNA). 
Participanţü vor constitui o colectie de bio specimene de biopsie Iichidă, va caracteriza 
molecular probe/e selectate şI împreună cu /CDG, va realiza WGS shori read 
fragmentom. Vor include pacienţi în studiu şi voi caracteriza moiecuiar probele selec 
iVB va valida prin proteomica rezultatele. De asemenea, ICF, împreună cu UMFCD va 
reaiiza actívităţi de monitorizarea BMR post-transplant de ce/ule stem hematopoietice prin 
biopsie Iichidă. Datele vor fi integrate prin tehnici de /A de către ICDG IVB, ICF 
Caracterizarea genomuiui tumoral, în vederea identificării unor poteniaIe ţinte terapeutice 
pnn tehnologii de secvenţiere, Se va constitui o colec ţie de bio-specimene de cancer Gi, 

APROBAT IN Ş€D4NŢA D€ T 
DIN DMA. 

va 
25. MAR, 2021 

pmşedlnto 
ConĹunW& wsueaurel CÁUŞ 



Procedură opcrat,ională priiind Edi ia: I Pa ina 9 din 15 
înriiuţarca, rccrutarea selecţia, Revi7ia: 

Q 
angajarca şi salari,area pcrsonalului 

încadrat cu contract individual de 
muncă pe perioadă determinată pe 

I 2 3 4 5 posturi în afara organigramei, în 
cadrul proiectelor finanţate din 

UNIVERSľIAľEA I)IN ORADItA fonduri euro ene nerambursabile 
Structura cmitenta: COD: SEAQ P0 DGA 08 

va realiza, împreună cu UMFCD secvenţiere WES i RNA seq în vederea identificărü 
unor tinte terapeutice. IVN va rea/iza detecţia MSI prin electroforeza capilară. IVB $ ICDG, 
UMFCD , ICF I IVN vor ana/iza datelor generate. IVB va valida aceste rezultate pnn 
tehnici de proteomica spaţială. ICF - includerea si stocarea probelor biologice de Ia 
pacien ţii cu cancer GI ş va realiza identificarea small- RNA necodant implicat în rezistenţa 
tumorii ca posibile ţinte terapeutice (IHC - infiltratului imun) ş evaluarea rezistenţei Ia 
tratament prin tehnici de inteligenta artificiala pe imagini achizitionate prin scanare (WS/). 
IVN va analiza corelajtia dintre profilul de imunosupresie identificat prin analiza scRNA-
seq Ia nivelul micromediului tumoral ş rata de răspuns Ia imunoterapie, iar UMFIH analiza 
fenotipului tumoral $ a profilului imun in tumori pulmonare, mamare, etc prin scRNA-
seq.Analiza genomică .şi transcriptomică a mecanismelor moleculare în Ieucemogeneză; 
ImpIicaUi in stratificarea pe grupe de risc, rezistentă Ia tratament I terapia personalizată 
Ia pacien til adulţi şi copii cu LA. ICF va fi imp/icat în colectarea, procesarea ş stocarea de 
probe biologice, analize morfologice, imunofenotipice, citogenetice, şÎ moleculare prin 
tehnici RT-PCR si targeted NGS pentru caracterizarea, clasificarea, confirmarea 
subtipurilor de Ieucemie si stratificarea pe grupe de risc. UMFCD si ICDG vor realizaWGs 
prin secventiere long read, respectiv short read Ia pacien ţii selectaţi $ analiza rezultatelor. 
ICF, UMFCD ş IVN vor realiza caracterizarea prin investigatn NGS pentruanaliza 
Ieucemogeneze, şi analiza in sistem celular 2D13D, validan pnn studii pe modele animale 
în scopul investigării opţiuni/or terapeutice Ia cazuri se/ectate. In plus, IVB şĂ UMFST vor 
participa Ia validarea rezultate/or. Participanţü vor realiza selectarea ş recrutarea 
prospectiva a pacienţilor, colectarea de date individuale fenotipice, colectarea de sânge 
integral, de ţesuturi în oglindă (ţesut tumoral-ţesut norma/ adiacent tumorii). ICDG va 
realiza secvenţierea WGS tumoral $ identificarea unor posibile variante germinaleĺmuta ţii 
genetice. UMFCD şi ICDG vor analiza stratificarea molecu/ară a pacienţi/or în categorii 
specifice de risc. IVB va participa Ia validareafuncţională. Cercetări bazate pe tehnologii 
de editare genomică folosind: culturi decelule exosomi si organoizi derivati de Ia pacienţii, 
celule T modificate genetic (CAR-T) screening-uri functionale. ICF va realiza generare de 
organoizi folosind platforma automată iar ICDG, IOCN, IVB, IBAR Ia generare organoiz 
sferoizi pentru investigarea mecanismelor carcinogenetice induse de virusuri hepatice; 
efectul chimioterapiei ş a CAR-T Participanţü vor realiza integrarea datelor clinice, 
paraclinice, moleculare (genomice, alte date omice etc) cu datele morfologice (patologic 
si/sau radiologic) pentru un diagnostic, prognostic ş un tratament eficient e folosind 
algoritmi AI (IVB, INE); Ana/ize genetice ale cazurilor cu dizabilitate intelectuală (DI) cu $ 
fără fără malformaţii, Activitatea de nrolare a pacienţilor, cazuri index cu DI cuĺfără 
anomalücongenitale Ia care nu s-a i en i ica o cauză genei;ca probabilă i membnior 

familiei (genitori) se va deru/a în toate centrele participante, Vor fi inclu$ aproximativ 1050 
subiecţi (350 cazuri index cu dizabil,tate intelectuală cu!fără anomalii congenitale ş 700 
membri ai fami/iei, în principal părinţi pentru analize WGS de tip trio) Cazunle vor fi 

recrutate de către toti partenerü impIica in această activitate dupa realiza o evaluare 
complexă, o reana/izare a datelor genetice deja generate utilizand inclusiv noi pipeline-uri 
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de analiză, se vor integra analize de tip trio prin secvenţierea WG shortread UMFCV si 
de Iong-read-UMFGP, cartografierea optică a întregu/ui genom-UMFCV, UMFGP cu 
testele de genomică funcţională. SNP, CNV) prin tehnici omice complementare în cazuri 
complexe nerezolvate; Participanţü vor efectua activităţi de eva/uare funcţională a 
variantelor genetice (SNP, CNV) prin omici complementare ă folosind probele pacientilor 
inclusi in studiu de catre UMFST dar si pe ce/e generate de UMFCV, UMFIH, UMFGP; 
UMFCV va realiza activităţi de transcriptomica, metilare, ICDG activităţi de genomică 
funcţională, UMFGP analize WGS long read, UNIVTB in studii în vivo pentru studierea 
efecte/or mutatiilor. Dezvoltarea pipeline-uri de analiza genomică germinală .şi somatică 
pentru bolile rare; Inrolarea pacienţtilor în studiu, co/ectarea probelor biologice, a datelor 
clinice, paraclinice $ epidemiologice de interes, constituirea unei biobănci cu probe de la 
pacienţi cu boli infectioase cu impact asupra sănătăţii publice. Participanţii INBl va înrola 
pacienţi spitaIiza cu infecţii respiratorii; cu boli emergente/re-emergente; pacien ţii HIV 
nou diagnosticati sau sub tratament antiretroviral UMFCD va înrola pacienţi spitalizaţi cu 
infectii SNC, cu HCV; imunodeprimati cu patologii virale, bacteriene, fungice. lNBI, 
UMFCD IVN vor defini .$ colecta date clinico-patologice, definesc procedurile 
operationa/e standard de biobancare. Secventiere WGS pentru identificarea tulpinilor 
virale/bactenene/fungice. Participantü care vor optimiza protocoalele NGS pentru 
identificarea mutaţiilor asociate cu mod,fican de antigen,citateMruienţa/raspuns /a 
tratament vezvoltarea unui flux de analiza bioinformatică a datelor Participanţii dezvolta 
un pipeline de analiză bioinformatică, lVN i lNBI vor valida algoritmul pe datele genomice 
Corela ţii genotip-fenotip pentru caracterizarea tulpinilor virale ş bacteriene. lzolare tulpini 
pentru caracterizare fenotipica. ICDG si IVN corelare date genomice cu date 
clinicopatologice Dezvoltarea unui sistem de supraveghere a tulpinilor virale circulante 
prin metagenomică în probe clinice $ studii ţin tite în apele uzate, Participanţii vor colecta 
probe din ape uzate $ de Ia pacienţti cu sindroame fără etiologie precizată, IVN va dezvolta 
metodele de secvenţiere metagenomică. Stabilirea unor modele genomice /epigenomice 
ale gazdei care contribuie Ia susceptibilitatea la infecţii $/sau răspunsul la tratament, cu 
potenţial în dezvoltarea unor tratamente specificelpersona/izate. Participanţii definesc 
tehnici NGS pentru identificarea unor biomarkeri ai gazdei cu rol in evolutia infecţiilor. UB 

$ UMFCD va/idează potenţiali biomarkeri epigenetici asociaţi cu susceptibilitatea crescută 
la infecţii. lnvestiga ţii asupra impactului microbiotei $ viromului uman în diferite patologii 
nontransmisibi/e. UMFCD va recolta probe de Ia pacien ţii cu patologii nontransmisibile 
(ex: cancer), UB, INBl I IVB vor dezvo/ta tehnici de investigare a microbiotei, iar IVN a 
viromului. Predicţia cardiotoxicită ţii induse de chimioterapie Ia pacien ţii oncologici. 
UMFCD va înrola pacienţis cu cancer, anterior inceperii leiapiei oncologice pentru a 
determinarea unui profil genetic de tip polimorfism care predispune Ia apariţia 
cardiotoxicităţii. Predicţia riscului de cardi, Planul de evaluare include biomarkeri circulanţi, 
investiga ţii genetice, clinice, dar ş secvenţiere ţintită. omiopatie peripartum (CMPP) ş a 
riscului de evenimente cardiovasculare majore pe termen lung;. UMFCD va include un lot 
de pacienţi. Probele de sânge colectate vor fi utilizate pentru testare ge9etică, împreună 
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cu ICDG $ construirea unei . . e pentru identificarea asocierilor genetce cauzalp 
CMPP, Se va realiza caracterizarea arhitectun, genetice, evaluarea susceptibihtatu 
genetice pentru CMMP ş a riscului de recurenţă Ia o viitoare sarcină; Caracterizarea 
arhitecturii genetice Ia pacien ţii tineri cu CMD, în vederea generării unui model predictiv 
pentru moartea sub,tă, evenimente/e cardiovasculare majore, precum I a revers-
remodelării cardiace; Se vor urmăr /ongitudinal, pentru a depista apariţia evenimentelor 
majore CV sau a progresiei func?iei cardíace. UMFCD $ ICDG vor realiza analiza WES Ia 
pacien ţii Ia care s-au exclus alte cauze posibile CMD. ICDG i IVB vor realiza analiza 
datelor $ generarea modelului predictiv. Studii de farmacogenomică pentru investigarea 
răspunsului Ia tratament în patologii prevalente în România; ICF $ IOCN vor furniza 
probele biotogice ş va efectua teste specifice, UMFCD va realiza investiga ţii folosind 
sistem MS $ microarray, IVN va realiza investiga ţii genomice si culturi de celule 
Identificarea de biomarkeri pentru urmărirea variaţiilor inter-individuale Ia tratament i a 
unor potenţiale ţinte pentru stratificarea pacienţilor; Participanţi: UMFCD; IOCN. Testarea 
de molecule mici, biomolecule cu potenţial terapeutic ş dezvoltarea unorteste diagnostice 
asociate, care vor cre$e rata de succes a unor medicamente prin identificarea precsă a 
pacienţiłor responsivi. ICF va înrola pacien ţii de studiu, colectare de probe biologice, date 
de imagistică $ laborator. ICF ş UMFCD vor realiza caractenzarea profilului genomic si 
epigenomic prin NGS ,ntr-un studiu pilot reprezentabv pentiu patologule re a e genetice 
cu prevalenţă crescută în populaţia din România I integrarea datelor clinice, moleculare 
cu datele morfologice) pentru un diagnostic, prognostic ş un tratament mai eficient în 
bolile renale genetice folosind algoritmi avansaţi de machine learning si dezvoltarea 
pipe!ine-uri de analiza genomică pentru activităţile de cercetare privind nefrogenomica. 
Activitate: A.3, Activităţi de cercetare, inovare, transfer cunotinţe $ transfer 
tehnologic în domeniul genornicii A.3.2 Activităţi de transfer de cunotinţe de 
cercetare genomică în medicinăln primul rând, se va implementa modelu/ organiza ţional 

$ de guvernanţă a datelor genomice si a metodelor protocoalelor şi standardelor de Iucru 
Ia nivelul reţelei ROGEN, Se vor constitui grupurile de Iucru pe domenii/e de cercetare 
definite (inclusiv cele în oglindă pentru 1+MG), formate din reprezentanţi ai tuturor 
partenerilor, ,nclusiv comisii de monitorizare ş acces, precum DAC (data access 
committee - comisie de monitorizare a accesului Ia date), Constituirea acestor grupuri de 
Iucru este necesară pentru abordarea adecvată a aspectelor etice, juridice $ sociale, 
similar initiativelor europene, Comisia de monitorizare ş acces Ia datele genomice (DAC) 
este o structura organizatorică responsabilă de stabilirea regulilor prin care grupurile de 
cercetare au acces Ia datele ge.stionate în cadrul ROGEN DAC stabiIete criteriile de 
acceptare a solicitărilor, procedura prin care este o icitată aprobarea din partea 
responsabilului pentru seturi de date specifice $ modalităţile de monitorizare. Grupurile 
de Lucru (GL) au rolul de a îmbunătă?i transferul de cunostinţe ş de a dezvolta $ 
imp/ementa standardele specifice fiecărui subdomeniu (de exemplu oncogenomică boli 
rare etc.). În cadrul acestei activităti sunt incluse resursele necesare managementului 
comunităiIor de specialitate, activităţi necesare menţinerii i moderarii GL inclusive pnn 
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conectarea cu comunităţi/e de speciaiitate europene in ai doilea rand se vor dezvoita 
componentele necesare pentru susţinerea i eficientizarea activitaţilor de cercelare in 
bioinformatică, de către ICDG, împreună cu partenerü publicL In cadrul acestei activităţi 
se vor implementa solu ţii pentru managementu/ datelor gestionate în cadrul ROGEN i se 
vor dezvolta solu ţii pentru utilizarea eficientă a aplicaţiiior bioinformatice. Soluţiiie pentru 
managementu/ datelor vor reuti/iza eventuaie sisteme dezvoitate de către partenerü pubiici 
din ROGEN pentru a răspunde cerinteior de interogare specifice proiectelor de cercetare 
în compatibi/itate cu aspecteie etice, socia/e, b unele practici utilizate în spaţiu/ european 
i Iegislaţia în vigoare. !mbunătăţirea analizelor holistice i a coerenţei datelor moleculare 

şi de fenotip va fi adresată prin dezvoltarea unui graf de cuno$inţe pentru ontoiogiiie 
internaţionale privind genomica cu asocieri privind termino/ogia utilizată în ROGEN. De 
asemenea, plecând de Ia resursele disponibile Ia nivel european, vor ü implementate 
soiuţiile de gestiune a date/or omice disponibile doar într-un sistem federat, adică pentru 
care poate fi centralizată doar descrierea datelor. soluţiile pentru managementul 
aplica ţii/or bioinfomatice vizează îmbunătăţirea FAIR (Findable Accessible Jnteroperabie, 
Reusable) software prin crearea cadrului de mentenanţă a aplica ţiilor dezvoltate încadrul 
ROGEN, cadrului de evaluare a performanţei I benchmarking ş modalităţilor de oferire a 
suportului tehnic. in cadru/ acestei activităţi se vor aloca resursele necesare dezvoltării 
unui porta/ de aplica ţii bioinformatice i activităţilor de mentenanţă software üjclusiv 
documentare, benchmarking si suport utilizare, Activitatea de CDI 3.2 vine în completarea 
activităţilor A2. $ A2.2 ce vizează generarea datele omice $ de fenotip ş a activităţilor 
de dezvoltare a aplica ţiilor bioinformatice 
A 3.1 Activităţi de cercetare, inovare, $ transfer tehnoiogic în domeniul genomicü 
Descriere: UMFCD, împreuna cu ICDG, vor evalua cost-eticienţa testelor şi tehnologiilor 
genomice, pentru a determina fezabilitatea economică a implementării acestora Ia scară 
largă. UMFCD, ICDG, ICF, ş IMM vor dezvolta protocoaie pentru colectarea, pre/ucrarea 
ş analiza probelor genetice, în scopul pregătirii pentru punerea pe piaţă a unei metode de 
diagnostic personalizat. IMM va fi implicat în activităţile de cercetare în perioada de 
implementare a proiectului urmând să preia rezultatu/ testărilor genomice (mutaţiiĺ supra-
expresie genică etc.) pentru a putea fi transferat în mediu opera ţional sub forma unei 
metode de diagnostic personalizat (test rapidi point of care). IMM-ul va prelua rezultatele 
testelor genomice care includ date despre mutaţi supra-expresie genică i alţi markeri 
genetici de interes Aceste date genomice vor fi analizate pentru a identifica variaţiiie 
genetice re/evante ce pot influenta diagnosticarea $ tratamentui pacienţilor, astfel se vor 
realiza premisele pentru validarea clinică prin studii pnvind functionalitatea în condiţii 
reale, inclusiv living lab, Transformarea în metode de diagnostic: Folosind aceste 
rezultate, se vor dezvolta metode de diagnostic personalizat, cum ar fi testele rapide sau 
dispozitivele de tip point of care (POC). Aceste metode de diagnostic vor fi proiectate 
pentru a detecta rapid $ precis markerii genetici identificaţi în testele genomice, permiţând 
astfel un diagnostic mai precis ş tratamente personalizate pentru pacienţi. 1) Test de 
diagnostic clinic molecular qPCR multiplex Testele qPCR multiplex pot detecta simultan 
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zeci de tinte, cu numărul de locusuri tintite ajustabil în functie de patologia investigatá 
Ţintele fiecărui panel, reprezentand in principal mutatii punct;forme, suni amplificated in 
paralel într-un număr de godeuri ale aceIeIai plăci. Fiecare godeu amp/ifică între 3 i 6 
ţinte, conform capacităţii de multip/exare a aparatu/ui. Configurarea flexibi/ă a testelor 
qPCR permite detectarea simu/tană a zeci de tinte intr-o singură placă, optimizând 
utilizarea resurselor ,şi asigurănd validitatea rezultatelor prin controale riguroase. Aceasta 
oferă o metodă eficientă $ comprehensivă pentru investigarea diverselor patologi 
adaptând număru! ş tipul de ţinte analizate în funcţie de necesită ţile clinice In cadrul 
proiectului Rogen, panelurile de gene/muta ţii ţintite vor fi alese în funcţie de rezultatele 
obtinute in act,vitatile de cercetare 2.1 si 2.2. Panelul poate fi personalizat pentru 
detectarea mutaţiilor frecvente într-un anumit tip de cancer ş a expresiei alterate a 
anumitor gene conform ghidurilor ESMO silsau NCNN dar si a altor a/terăn genomice 
relevante pentru diagnostic tratament ş prognostic oncologic. De exemp/u, pentru 
cancerul colorectal, un panel poate include muta ii în genele KRAS, NRAS (codonii 12, 
13) şi BRAF (codonu/ 600) care influenţează schema de tratament. Expresia genei HER2 
sau prezenţa fuziunilor genelor NTRK pot fi analizate prin RT-qPCR, având impact asupra 
conduitei terapeutice Detectarea SNP-urilor ş Metilării ADN-ului: Panelurile pot include 
SNP-uri în gena DPD, care indică toxicitatea la chemoterapie cu fluoropirimidine (ex: 5-
FU sau capecitabine) De as m nea, pot fi incluse tinte modificate epigenetic pnn 
hipermetiiare, precurn promotoni genelor NDGR4 ş BMP3, care sunt subexprimate în 
cancerul colorectal, In acest caz, /ocusurile implicate sunt amplificate folosind ADN 
netratat sau tratat cu bisulfit, utiiizând sonde fluorescente de tip Taqman pentru a 
discrimina între secvenţele native (metilate) $ modificate (nemeti/ate). 2,) Panel de 
diagnostic molecular NGS - long-read seq specific pentru detectarea mutailor Se 
propune realizarea unui kit de secventiere a unor amp/iconi ce acopera un panel de gene 
implicate intr-o anumita patologie (de exemplu, cancer colorecta/) imbinand doua tehnici 
noi: tehnologia ONT si Reverse-Complement (RC)-PCR. RC-PCR este o tehnica noua 
patentata de Nima gen (4), un pariener strategic al Mo/ecular Genomics care este licentiat 
in a folosi aceasta tehno/ogie. Reprezinta o modificare a PCR a carei principala utilizare 
este generarea de bib/ioteci de ampliconi pentru NGS, permitand amplificarea multiplex, 
indexarea si /igarea adaptorului intr-un singur tub inchis 3) dezvoltarea unui pipeline I 
workflow de analiza bioinformatica in cloud pentru kitullpanelul NGS dezvoltat ce poate 
analizaĺprocesa datele NGS obtinute: : Colectarea $ Preprocesarea Datelor 
Preprocesarea datelor: Calitatea sec venţelor este eva/uată şl filtrată pentru a elimina 
secvenţele de slabă calitate .şi contaminările. Maparea Secventelor Detecţia Variantelor 
Genomice , Identificarea mutaţiilor Filtrarea variantelor Anotarea variantelor 
Interpretarea variantelor, Analiza Funcţională ş Pathway: Identificarea căilor metabolice 
şi a reţeielor de gene afectate, Analiza funcţională: Evaluarea impactu/ui mutaţiilor asupra 
funcţiilor biologice ş moleculare Validarea ş vizualizarea Rezultatelor Raportare si 
Integrare Clinică 4).Pilotare I Testare prin Evaluarea performantei prototipuri/or: lMM-ul 
Molecular Genomics va fi responsabi/ pentru pilotarea i testarea prototipurilor testului 
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testu/ui/pane/ de diagnostic ctinic molecuiar NGSĺqPCR multipiex pe probe biologice 
standardizate. Aceasta imp/ică: Testarea pe probe bio/ogice: Uti/izarea prcbeior bioiogice 
standardizate co/ecatte in cadru/ activitatilor 2. 1 si 2.2 pentru a eva/ua acurateţea .şi 
reproductibilitatea testu/ui. Optimizarea prototipuri/or: Ajustarea i optimizarea 
prototipurilor pe baza rezuttatelor testelor iniţiale pentru a îmbunătăti performanta 
Crearea Premise/or pentru Validarea Clinică pnn rea/izarea unor studii de 
funcţiona/itate:pentru a evalua funcţiona/itatea testu/ui/panel de d;agnost;c clinic molecu/ar 
NGS/qPCR multipiex în condiţii reate, care inc/ud: Testare în medii c/,nice: /mp/ementarea 
testuíui în medii clinice reale, pentru a observa performanţa si uti/,tatea acestuia în 
practică. Analiza datelor: Co/ectarea ş anaĺiza datelor din stud,ile de validare c/inică 
pentru a con firma eficacitatea testu/ui 
Activitate: A.4 Activitate orizonta/ă de asigurare a managementu/ui de proiect, a 
informării $ pubhcităţi, precum $ a altor activităţi necesare implementăni proiectului 
Obiectiv specific: RSOI. 1 - R.SOI. 1_Dezvo/tarea $ sponrea capacítaţi/or de cercetare $ 
inovare $ adoptarea tehno/ogiÜor avansate 
A.4.1 Activitate orizontală de asigurarea managementuiui de proiect, a informarii $ 
publicităţi, precum $ a altor activităţi Necesare implementarii proiectului 

- Perioada de implementare (durata) proiectului: 17.12.2024-16.12.2029 (60IunQ. 

Se solicită înfiinţarea llrrnătOaľelOr posturi în afara organigrarnei UO în cadrul proiectul: 
,,Dezvoltarea Cercetării Genomice în România (ROGEN), cod proiect: 324809 

1. Posturi din chcltuieli INDIRECTE: 

1.1. Echipa de management 
1.1.1. Postul 1: Responsabil de proiect (Coordonator partener 18) 
1.1.2, Postul 2: Responsabil financiar 
1.1.3. Postul 3: Responsabil resurse umane 
1.1.4. Postul 4: Responsabil achiziţii 
1.1.5. Postul 5: Responsabil tehnic 

2. Posturi din cheltuieti I)IRECi E (Implczncntarc): 

2.1. Echipa de implcmentare 
2.1.1. Postul 1: Cercetător 
2.h2. Postul 2: Ccrcetător 
2.1.3. Postul 3: Cercetător 
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2.1.4. Postul 4: Cercetătoľ 
2.1.5. Postul 5: Cercetător 
2.1.6. Postul 6: Cercetător 
2. .7. Postul 7: Cercetător 

2.1.8. Postul 8: ercctător 
2.1 9. Postul 9 Asistent Cercetare 
1.1.10, Postul 10: Asistent Cercetare 
1.1.11. Postul 11: Asistent Cercetare 
1 1.12 Postul 12 Asistent Cercetare 
1.1 13 Postul 13: Asistent Cercetare 
1.1.14 Postul 14: Asistent Cercetare 
1.1 15. Postul 15: Persoană de suport 
1116. Postul 16: Persoană de suport 

OIN2ţ2LE 
1117 Postul 17 Persoană de suport _____________ 

t4tM;tiN 4 
preşedî,te: 

Conf.unŕvdt \ie-Auro! UŞ 

Întocrnit, 
Solicitant propunere proicct 
Proí univ. dr. habil. Jurca Maria Claudia 
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Denumire structura flezvoltarea Cercetării Genomice în România (ROGEN)t, cod proiect: 324809; 

CONTRACT de fkanţare: nr. 96006.117.12.2024 

STAT DE FUNCTII INTOCMIT LA DATA DE 21.032025 
-- sa.. a ennrnrmrnntrsetaahaidefanantare 

RAT 
vaiaDia pe peru,aua uvI u.a... ------ - -- __________ _________________ 

I Denumire post nivelul studiilor 
Salariu de 

Post Funcţie Post Funcţie Execuţie medii superioari 4r,pos 
v.eaUees 

baza lunar 
Normare actfiát. E 

Conducere (COR) (ore lunare) 
(COR) 

Cheltuieli Indirecte _______ ________ _________ 

i Responsabil de proiect (Coortlonator partener 18) COR 242 l 01 _____ 

superioare Vacant 696 4 

2 Responsabil financiar COR 241104 _____ 

3upct1o55e Vacant 348 2 

3 
____________ 

Responsabil resurse umane COR 242314 _____ 

supedoani Vacant 348 2 

4 
_____________ 

Responsabil achiziţii COR 242116 _____ 

superioare Vacant 348 2 

5 

_____________ 

Responsabil tebnic GOR 134214 _____ 

superioare Vacant 348 2 
___________ 

Cbeltuili (directe) Implemeutare _________ 

i Cercetător COR 213 I 40 supcrioare Ocupat 972 5 

2 

_____________ 

Cercetător COR 2 l 3140 
_____ 

_____ 

superioare Ocupat 486 4 

3 
_____________ 

Cercetător COR 213140 _____ 

superioare Ocupat 486 4 

4 
_____________ 

Cercetător COR 213 l 40 _____ 

superioare Ocupat 972 5 

5 
_____________ 

Cercetător COR 213140 _____ 

superioare Ocupat 486 4 

6 
_____________ 

Cercetător COR 213140 _____ 

superioare Ocupat 194 l 

7 
_____________ 

Cercetător COR 213140 _____ 

superioare Ocupat 243 2 

8 

_____________ 

Cercetător COR 213140 _____ 

superioare Ocupat 122 _________________ 

9 
_____________ 

Asistent cercetare i COR 235104 _____ 

superioare Vacant 291 4 

lO 
_____________ 

Asistent cercetare 2 COR 235104 ____ 

superioare Vacant 291 4 

Il 
__________ 

Asistent cercetare 3 COR 235104 superioare Vacant 364 5 

12 
__________ 

Asistent cercetare 4 COR 235104 
____ 

_____ 

aupcrioare Vacant 364 5 

13 
____________ 

Asistent cercetare 5 COR 235104 _____ 

superioare Vacant 291 4 

14 
_____________ 

Asistent cercetare 6 COR 235104 _____ 

superioare Vacant 194 l 

15 Tehnician, persoană de suport i COR 321102 _____ 
superioare Vaeant 146 3 

16 
_____________ 

Tehnician, persoană de suport 2 COR 321102 _____ 
superioare Vacant 97 2 

17 
_____________ 

_____________ 

Tehnician, persoană de suport 3 COR 321102 _____ 
superioare Vacant 146 6 
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